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MATRIX
{MATrIX) Mascot Search Results

Protein View

Hatsh io: gil114549; Seore: 215
ATP synthase bets chain, mitochondrial precuzsor
Found 1n search of E \JING\M.AI.]JI TOF\MALDI-peakli=zthel6ll. txt

Nominal mass (M }: 56525; Caloulated pl value: 5.26

NCEI BLAST seazch of zilll4349 against nr
Unformatted zequence strivg for pasting into other applications

Taxonomy: Homo sapiens

Links to retrieve other entries containing this sequence from NCBI Entrez
6207 from Homo sapiens

9281 from Homo sapiens

603307 from Homo sapiens

6741373 from Homo sapiens

Varisble modifications: Oxidation (M)
Claavage by Trypsin: cuts Coteam side of KR unless next residue is P
Nunber of mass ralues searched

Nunber of mass raluss matched: 28

Sequence Coverage: S8

Matched peptides shoun in Bold Red

l MLGFVGRVAA APASGALRRL TPEASLPPAN LLLRAAPTAV HPYRDYA&QT
SPRPKAGAAT GRIVAVIGAY WIVOFDEGLP PILNALEVOG RETRLYLE¥A

lDl QILGESTYRT IA.IIIGI!GLV RGOXYLDSGA PIEIPYGRET LGRII]‘IG!
151 PIDERGPIRT KQFAPINAEA PEFMEMSYEQ EILYIGIEYY
201 XIGLFGGAGY GETYLIMELI ]]'AIAIGGY SVFAGYG!RT REGIDL‘IIEI
251 IESGYINLED ATSKYALYTG QMNEPPGARA RYAL RDQEGOD
301 YLLFIDNIFR FTQAGSEYSA I.I.GRI]‘EA'G IUPTLA'I']IIG TIUERITTTK
351 KGRITRVQAI YVPADDLTOF APATTFANLD ATTYLERALA ELG
401 LDSTSRIMDF NIFGSELTDY ARGYQORILOD Y)(SI.Q]IIIAI LGIB!LSII]I
451 ELTYSRARKI QRFLSQPFQY AFVFTGEWGE LVPLXETIEG FQQILAGEYD
501 KLPEQAFTMY GPIEEAYAK: TKLAEEHSS
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Exemple d'application de I'algorithme d’ajout dans une liste triée



L'élément a insérer se trouve entre 4 et 5.

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 ]

inf =1
sup =11
indice = | s |



L'élément a insérer se trouve entre 4 et 5.

1 2 3 4 5 16 7 8 9 10 Ju1

inf =1
sup =11
indice = 6



L'élément a insérer se trouve entre 4 et 5.
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L'élément a insérer se trouve entre 4 et 5.
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L'élément a insérer se trouve entre 4 et 5.

1 2 3 4 5 16 7 8 9 10 11

inf =3
sup =6
indice = L—i"f;s”pj



L'élément a insérer se trouve entre 4 et 5.

1 2 3 J]4 5 16 7 8 9 10 11

inf =3
sup =16
indice = 4



L'élément a insérer se trouve entre 4 et 5.

1 2 3 4 5 16 7 8 9 10 11

inf =4
sup =6
indice = | s |



L'élément a insérer se trouve entre 4 et 5.

1 2 3 4 5[ 16 7 8 9 10 11

inf =4
sup =16
indice = 5



L'élément a insérer se trouve entre 4 et 5.

1 2 3 415 6 7 8 9 10 11

inf =4
sup =5



Exemple d’application de I'algorithme d’intersection
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Exemple sur une instance
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Trouver les protéines dans lesquelles la protéine 3 est incluse



3:a,c,d] filleDe = | ]

ael,2,3,4,5] filleDe = a - {3}
c €[1,3,4,6]
d € [1,3,6]



3:[a,c,d filleDe =[1 2 3 4 5]

ael,2,3,4,5] filleDe = a - {3}
c €[1,3,4,6]
d € [1,3,6]



3:[a,c,d filleDe =12 4 5]

ael,2,3,4,5] filleDe = a - {3}
c €[1,3,4,6]
d € [1,3,6]



3:[a,c,d filleDe =12 4 5]

a€(l,2,3,4,5]
c€1,3,4,6] filleDe = filleDe N[1, 3,4, 6]
de[1,3,6]



3:[a,c,d] filleDe = [1 4 ]

a€(l,2,3,4,5]
c€1,3,4,6] filleDe = filleDe N[1, 3,4, 6]
de[1,3,6]



3:[a,c,d] filleDe = [1 4 ]

a€[1,2,3,4,5]
ce[1,3,4,6]
d € [1,3,6] filleDe = filleDe N[1,3, 6]



3:[a,c,d] filleDe = [1 ]

a€[1,2,3,4,5]
ce[1,3,4,6]
d € [1,3,6] filleDe = filleDe N[1,3, 6]



3:[a,c,d] filleDe = [1 ]

a€l,2,3,4,5]
c€1,3,4,6]
d€[1,3,6]
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Temps d'exécution des instances

Instances Test 1 Test 2 Test 3 Test 4
Nombre de protéines 6 816 4 925 13 026 7 703
Nombre de peptides 11 127 10 013 38 768 11 234
Nombre d'inclusions 840 690 | 563 857 | 798 075 | 1 165 587
Partie de I'algorithme Temps d'exécution en millisecondes
Parsing
Decoupage 236 193 643 245
Traitement 168 98 226 378
Remplissage 33 18 59 37
Inclusions 135 80 167 341
Sorties
Génération Output 406 300 548 529
Total 810 591 1417 1152
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